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Posizione Attuale

Da Gennaio 2019 — Professore Associato di Genetica (BIO/18) al Dipartimento di Biologia della
Universita’ di Firenze

Attivita di Ricerca

- Piante ed inquinamento atmosferico: studio delle risposte molecolari ai particolati
aerei

- Miglioramento delle produzioni in risposta a stress legati ai cambiamenti climatici e
metalli pesanti

- Studio delle risposte epigenetiche e transgenerazionali agli stress ambientali (siccita e
metalli pesanti (cromo)

- Miglioramento delle componenti nutrizionali e nutraceutiche mediante
CRISPR/Cas9

1) Piante ed inquinamento atmosferico: studio delle risposte molecolari ai particolati
aerei

Questa attivita di ricerca si riferisce al Progetto di ricerca VEG-LU-PM10 (finanziato dalla
Fondazione Carilucca) (2019-2022). L’obbietto di questo progetto ¢ quello di fornire
conoscenze scientifiche utili per ottimizzare 1’utilizzo di specie vegetale tipiche del verde
urbano sulla base di informazioni morfologiche e genomiche correlate con il livello di
particolati aerei misurati mediante apparecchiature economiche, portatili e facili da
utilizzare. Un obbiettivo specifico del progetto riguarda lo studio della risposta molecolare
di due specie vegetali (Laurus nobilis L., Photinia x fraseri) mediante un approccio integrato
di genomica strutturale (sequenziamento del genoma) e funzionale (trascrittoma).

2) Miglioramento delle produzioni in risposta a stress legati ai cambiamenti climatici e
metalli pesanti

Questo filone di ricerca ¢ sviluppato all’interno di due progetti di ricerca: LEGU-MED
finanziato dalla Fondazione PRIMA (2020-2023) e Resilient Hummus finanziato da



3)

4)

MAECI (2020-2023).

Il consorzio LEGU-MED ¢ costituito da 5 universita, 5 istituti di ricerca e 1 societa privata
di 8 paesi: Italia, Germania, Spagna, Algeria, Tunisia, Turchia, Libano e Croazia.
L'obiettivo principale di questo progetto ¢ quello di attuare un piano di azioni
multidisciplinari ed integrate per: 1) la valorizzazione i legumi (cece e lenticchia) in sistemi
agricoli Mediterranei basati sulla biodiversita e 2) il miglioramento dei servizi ecosistemici
della agricoltura sostenibile nel bacino del Mediterraneo. Il progetto ¢ strutturato in 4 work
packages e 10 attivita che riguardano principalmente i seguenti aspetti: 1) sviluppo di
sistemi di agricoltura di conservazione altamente diversificati basati sull’utilizzo di legumi,
2) selezione di rizobatteri che promuovono la crescita delle piante (PGPR) in maniera
genotipo-specifica, 3) identificazione di marcatori molecolari in cece e lenticchia legati a
tratti agronomici importanti mediante GWAS, 4) miglioramento di tratti agronomici e
qualitativi mediante CRISPR/Cas9 sia in cece che in lenticchia, 5) sperimentazione tecniche
agronomiche (minimum tillage) per il miglioramento della sostenibilita dei sistemi agricoli
del Mediterraneo, 6) selezione di agro-genotipi di cece e lenticchia resistenti alla stress
idrico ed elevate temperature, 7) Studio della risposta agli stress abiotici mediante approcci
integrati di genomica funzionale (trascrittomica, GWAS e fenomica).

Il progetto di ricerca Resilient Hummus ha come obbiettivo lo studio delle risposte
molecolari e transgenerazionali a stress legati ai cambiamenti climatici (siccita e alte
temperature) in genotipi di cece utilizzati nel bacino del Mediterraneo (Italia e Israele). I
partners di questo progetto scientifico bilaterale sono il Dipartimento di Biologia della
Universita di Firenze ed il Department of Life Sciences (Ben-Gurion University). Il progetto
si compone dei seguenti obbiettivi specifici saranno: 1) screening di materiale vegetale
unico per identificare genotipi resistenti alla siccita e al calore con un buon valore nutritivo;
2) chiarimento dei meccanismi molecolari ed epigenetici alla base degli effetti degli stress
abiotici su importanti stadi fenologici (formazione di noduli radicali, fioritura, formazione
del baccello) per la identificazione di geni marcatori utili al miglioramento genetico.
Particolare attenzione ¢ dedicata all'effetto del tempo di fioritura sulla tolleranza allo stress
da siccita ed alte temperature.

Studio delle risposte epigenetiche e transgenerazionali agli stress ambientali (siccita e
metalli pesanti (cromo)

Gli effetti transgenerazionali di stress ambientali (siccita e metalli pesanti) sono investigati a
livello fenotipico e molecolare in tre specie (cece, pomodoro, Arabidopsis thaliana). Sia in
cece che nella specie modello, Arabidopsis thaliana, la memoria transgenerazionale ¢
indagata mediante approcci integrati omici (RNA-seq, WBGS o MSAP) allo scopo di
identificare di “segni epigenetici” nel genoma delle due specie, responsabili di fenomeni di
priming transgenerazionale in risposta agli stress suindicati. In pomodoro ¢ inoltre studiato
I’effetto di stress da nickel sia a livello di diversa ripartizione tra organi vegetali (foglia,
radice, frutto) sia a livello della memoria transgenerazionale. Questo filone di ricerca si
sviluppa all’interno della azione COST (2020-2024) denominata EPI-CATCH (CA19125).

Miglioramento delle componenti nutrizionali e nutraceutiche mediante CRISPR/Cas9

All’interno del progetto LEGU-MED, ¢ utilizzata la tecnica CRISPR/Cas9 per silenziare
geni coinvolti nel catabolismo di componenti nutrizionali (vitamine, amminoacidi e
metaboliti secondari) allo scopo di arricchire il contenuto di importanti composti bioattivi
nutraceutici di cece e lenticchia. Altri approcci mediante CRISPR/Cas9 riguardano il
miglioramento della tolleranza agli stress biotici e abiotici. Considerata la difficolta nella
rigenerazione in vitro dei legumi, il pomodoro ed altre Solanaceae sono utilizzati come
modello di studio per trasferire tali approcci in colture recalcitranti alla rigenerazione.



Alcuni geni target in corso di silenziamento sono i seguenti: HOL1 (biofortificazione
mediante iodio), PED1 (resistenza vari stress biotici), TMS (biosintesi di tocoferolo), DET1
(aumento di composti antiossidanti come ad es. carotenoidi, flavonoidi e tocoferolo), MGL
(aumento di metionina).

Precedenti Esperienze Lavorative

Dicembre 2011 — Dicembre 2018 — Ricercatore — dipartimento di Scienze Agrarie Alimentari
Forestali, Universita’ di Palermo, Palermo, Italia

Febbraio 2011 - Dicembre 2011 — Assegno di Ricerca — Scuola Superiore Sant’ Anna, Pisa, Italia

Febbraio 2009 - Gennaio 2011 — Post-Doc — Plant Sciences Department, University of California,
Davis, USA

Giugno 2007 - Gennaio 2009 — Assegno di Ricerca — Scuola Superiore Sant’ Anna, Pisa, Italia
Gennaio 2006 - Giugno 2007 — Supporto Tecnico e Scientifico - Ambion, Huntingdon, UK
Istruzione

Marzo 2006 - Dottorato di Ricerca - Scuola Superiore Sant’Anna, Pisa, Italia
Titolo della Tesi: “Biotechnologies of the genetic improvement of tree fruit crops”

Ottobre 2002 - Diploma di Licenza della Scuola Superiore Sant’Anna, Pisa, Italia
Titolo della tesi: “Caratterizzazione molecolare e funzionale del gene KDI1 codificante un canale
specifico per il potassio in Daucus carota”

Febbraio 2002 - Laurea con lode in Scienze e Tecnologie Agrarie — Universita di Pisa, Italia
Titolo della Tesi: “Caratterizzazione di un gene codificante un deidrina in girasole”
Organizzazione di convegni scientifici
e Second Conference “Epigenetic mechanisms of crop adaptation to climate change” EPI-
CATCH COST EU conference, Mediterranean Agronomic Institute of Chania (Crete,
Greece), 12-14 Luglio 2022 (Organizzatore principale)

e LEGU-MED PRIMA Meeting, Legumes in biodiversity-based farming systems in
Mediterranean basin (Firenze, Italia), 6-7 Dicembre 2021 (Organizzatore principale)

e First Conference “Epigenetic mechanisms of crop adaptation to climate change” EPI-
CATCH COST EU conference (on line), 12-14 Luglio 2021 (Organizzatore principale)

e International Symposium on Flowering, Fruit Set and Alternate, Viale delle Scienze,
Palermo Italy, 19-23 Giugno 2017 (Membro del comitato scientifico)



e Oltre il transgenico: le nuove biotecnologie per I’agricoltura, 1’alimentazione e 1’ambiente.
Palermo, Italia, 21 Marzo 2017 (Organizzatore principale del convegno)

Periodi di Ricerca “Visiting Scientist”

2022
Luglio 2022 - Visiting Scientist - Department of Biology, University of Crete, Greece

2021
Agosto 2021 - Visiting Scientist - Department of Agricultural Sciences, Biotechnology & Food
Science, Polytechnic University of Cyprus, Cyprus

2017-18
Luglio 2017 - Gennaio 2018 - Visiting scientist - Department of Plant Sciences, University of
California, Davis, USA

2016
Marzo - Aprile - Visiting scientist - Plant Sciences Institute, University of Bern, Svizzera

Maggio - Giugno - Visiting scientist - Department of Plant Sciences, University of California,
Davis, USA

2015
Ottobre - Visiting scientist al Plant Sciences Institute della University of Bern, Svizzera

Maggio - Visiting scientist al “Centre National de la Recherche Scientifique” (CNRS),
Strasburgo, Francia

Marzo - Visiting scientist - “Instituto Valenciano de Investigaciones Agrarias” (IVIA), Valencia,
Spagna

2014
Marzo - Aprile Visiting scientist al Department of Plant Sciences della University of California,
Davis, USA

2013
Marzo - Visiting scientist al Department of Plant Sciences della University of California, Davis,
USA

2012
Febbraio - Visiting scientist al Department of Plant Sciences della University of California,
Davis, USA



ATTIVITA DIDATTICA

INSEGNAMENTI E MODULI
Insegnamenti in Corsi di Laurea presso I'Universita di Firenze:

Anno Accademico 2021/22
- Genomica (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Magistrale in Biologia Molecolare ed Applicata
- 24 Settembre - 10 Dicembre 2022
- Genetica vegetale (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Magistrale in Biologia Molecolare ed
Applicata - 22 Settembre - 1 Giugno 2022
- Genetica (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Triennale in Biotecnologie - 4 Aprile - 31
Maggio 2021

Anno Accademico 2020/21
- Genomica (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Magistrale in Biologia Molecolare ed Applicata
- 29 Settembre - 18 Dicembre 2020
- Genetica (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Triennale in Biotecnologie - 29 Marzo - 24
Maggio 2021

Anno Accademico 2019/20
- Evoluzione Molecolare (24 ore, 3 CFU) del Corso di Laurea Magistrale in Biologia Molecolare
ed Applicata - 6 Maggio - 12 Giugno 2019
- Genetica (48 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Triennale in Biotecnologie - 4 Aprile - 13
Giugno 2019

Anno Accademico 2018/19
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Biologia Animale del Corso di
Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie Agrarie (2122) - Settembre - Dicembre 2015
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di

Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2015

Insegnamenti in Corsi di Laurea presso I'Universita di Palermo:

Anno Accademico 2017/18
- Biotecnologie Applicate al Miglioramento Genetico Vegetale (30 ore, 3 CFU) del Corso di
Laurea Magistrale in Scienze e Tecnologie Forestali ed Ambientali (2148) - Marzo-Maggio
2018
- Genetica Agraria (60 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie
Agrarie (2122) - Settembre-Dicembre 2017

Anno Accademico 2016/17
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di
Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2017
- Genetica Agraria (60 ore, 6 CFU) del Corso di Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie
Agrarie (2122) - Settembre-Dicembre 2016



Anno Accademico 2015/16
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Biologia Animale del Corso di
Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie Agrarie (2122) - Settembre - Dicembre 2015
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di

Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2015

Anno Accademico 2014/15
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Biologia Animale del Corso di
Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie Agrarie (2122) - Settembre - Dicembre 2014
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di

Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2014

Anno Accademico 2013/14
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Biologia Animale del Corso di
Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie Agrarie (2122) - Settembre - Dicembre 2013
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di

Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - - Settembre - Dicembre
2013

Anno Accademico 2012/13
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Biologia Animale del Corso di
Laurea Triennale in Scienze e Tecnologie Agrarie (2122) - Settembre - Dicembre 2012
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di
Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2012
- Elementi di Genetica (30 ore, 3 CFU) dell'insegnamento di Agronomia ed Elementi di

Genetica del Corso di Laurea Triennale in Agroingegneria (2073) - Settembre - Dicembre
2012

Altri insegnamenti accademici:

- Biotecnologie per il miglioramento della qualita cerealicola - 24 ore - Progetto ISCOCEM
(“Sviluppo tecnologico e innovazione per la sostenibilita e competitivita della cerealicoltura
meridionale”)

- Corso di recupero per studenti fuori corso a rischio di decadenza “Coltivazioni Erbacee e
Genetica Agraria” (Cod. 2083) - 20 ore presso I'Universita di Palermo Universita degli Studi di
Palermo AA 2011/12

- Laboratorio di didattica della Microbiologia (Classe A060) del Tirocinio Formativo Attivo -
Anno Accademico 2011/12 presso I'Universita di Palermo

Lezioni in altri insegnamenti:

- Argomenti specifici di miglioramento genetico vegetale (4 ore) nell'ambito
dell'insegnamento di Miglioramento genetico delle Specie Agrarie del Corso di Laurea
Magistrale in Scienze Delle Produzioni e Tecnologie Agrarie - (Anno Accademico 2014/15)

- Argomenti specifici di miglioramento genetico vegetale (4 ore) nell'ambito
dell'insegnamento di Miglioramento genetico delle Specie Agrarie del Corso di Laurea
Magistrale in Scienze delle Produzioni e Tecnologie Agrarie - (Anno Accademico 2013/14)



- Argomenti specifici di miglioramento genetico vegetale (4 ore) nell'ambito
dell'insegnamento di Miglioramento Genetico delle Specie Agrarie del Corso di Laurea
Magistrale in Scienze delle Produzioni e Tecnologie Agrarie - (Anno Accademico 2012/13)

ATTIVITA DI DIDATTICA INTEGRATIVA E DI SERVIZIO AGLI STUDENTI

ATTIVITA DI RELATORE DI ELABORATI DI LAUREA, DI TESI DI LAUREA MAGISTRALE,
DI TESI DI DOTTORATO E DI TESI DI SPECIALIZZAZIONE

Relatore o Correlatore delle seguenti tesi di Dottorato:

1)

2)

Functional genomic approaches to elucidate plant biotic and abiotic stress response in plants
— AA 2016/2017 - Dottorato in Scienze Agrarie, Forestali ¢ Ambientali - Dipartimento
Scienze Agrarie e Forestali (SAF) Universita di Palermo — Studente: Veronica Fileccia

Applied Bioinformatics: investigation of biotic stress responses in fruit tree crops using
meta-analytical techniques AA 2019/2020 - Dottorato in Scienze Agrarie, Forestali e
Ambientali - Dipartimento Scienze Agrarie e Forestali (SAF) Universita di Palermo —
Studente: Bipin Balan

ATTIVITA DI TUTORATO DEGLI STUDENTI DI CORSI DI LAUREA E DI LAUREA
MAGISTRALE E DI TUTORATO DI DOTTORANDI DI RICERCA

1)

2)

3)

4

5)

6)

7)

8)

Phenotypic effects of microplastics stress in Arabidopsis thaliana AA 2021/22 — corso di
Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente: Alice Miniati — in
COrso

Nickel accumulation in different organs of tomato plants - AA 2021/22 — corso di Laurea
Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente: Elisabetta Bagni — in corso
Gene regulatory networks in response to airbone particulate matter in Phtonia species AA
2021/22 — corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente:
Gerta Cala — in corso

Transgenerational effects of chromium (Cr VI) stress in Arabidopsis thaliana AA 2021/22 —
corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente: Tommaso
Sabato — in corso

Caratterizzazione di genotipi di Lens culinaris autoctoni in risposta a cambiamenti climatici
— AA 2021/22 — corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze —
Studente: Mattia Calvani

Caratterizzazione di genotipi di Cicer Arietinum in risposta ai cambiamenti climatici AA
2019/20 — corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente:
Francesco Caleri

Analisi trascrittomiche e fenotipiche per lo studio della risposta transgenerazionale allo
stress da cromo (VI) in Arabidopsis Thaliana — AA 2021/22 — corso di Laurea Triennale in
Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente: Niccold Masiero

Diffusione e caratterizzazione strutturale delle mutazioni sulle proteine non strutturali di
Sars-CoV-2 - AA 2019/20 — corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di

Firenze — Studente: Martina Caneschi



9) Effetti transgenerazionali in risposta a stress da cromo (VI) in Arabidopsis Thaliana - AA
2019/20 — corso di Laurea Triennale in Biotecnologie — Universita di Firenze — Studente:
Gabriele Golia

Membro di Consiglio Editoriale di Riviste Internazionali
Scientific Reports (Nature publishing) — Membro del Consiglio Editoriale e Consultivo
BMC Plant Biology — Editore Associato della Sezione “Interazioni abiotiche- pianta”
BMC Genomics — Editore Associato della Sezione: “Genomica Vegetale”

Plos One — Editore Accademico nelle aree: “Biologia e Scienze della Vita, “Agricoltura”,
“Biotecnologie”, “Genetica”, “Scienze Vegetali”, “Biologia Sistemica”.

Frontiers in Plant Science — Editore Accademico
Advances in Zoology and Botany — Editore Accademico

Journal of Horticulture Letters — Editore Associato

Seminari

Seminari tenuti dal candidato:

¢ Florence Plant Stress Lab, ongoing research, 18 Luglio 2022, University of Crete

e (aining insight into the molecular and phenotypic effects of transgenerational memory
due to chromium stress in plant, 6 Aprile - Seminari CNR

e Meta-analysis of transcriptomic responses to environmental stresses in tree fruit
crops, 21 Novembre 2019 - Fondazione Mach, Trentino Alto Adige, Italia

e Elucidation of gene regulatory networks in response to Huanglongbing disease in
Citrus, 3 Giugno 2015, CNRS. Strasburgo,, Francia

Responsabilita di Progetti di Ricerca Finanziati

- Azioni multi-disciplinari ed integrate per il monitoraggio del particolato aereo nella
provincia di Lucca — finanziato dalla Fondazione Lucca — 2019-2022. Budget: 180000
Euro. Ruolo: Coordinatore
Descrizione: L'obiettivo principale del progetto € quello di: 1) individuare le specie vegetali pit
utili a ridurre il particolato aereo in ambiente urbano, 2) ottenere informazioni dettagliate
sull'epigenoma, il trascrittoma e microbioma di piante ornamentali (Laurus nobilis e Photinia spp.)
in risposta al particolato atmosferico.

- LEGU-MED: Legumes in biodiversity-based farming systems in Mediterranean basin —
finanziato da PRIMA Foundation — 2020- 2023. Budget: 1.2 Million Euro. Ruolo:
Coordinatore

Descrizione: L'obiettivo principale del progetto ¢ definire un piano multidisciplinare di azioni
integrate (agronomia sostenibile, approcci omici e biotecnologici, microbiologia, scienze sociali)
per valorizzare i legumi nei sistemi agricoli basati sulla biodiversita.



- EPI-CATCH: EPIgenetic mechanisms of Crop Adaptation To Climate cHange- finanziato
da EU COST — 2020 - 2024. Budget: 50300 Euro (primo anno), 150000 Euro (secondo
anno). Ruolo: Coordinatore

Descrizione: Il consorzio comprende 45 istituti di ricerca in 27 paesi. L'obiettivo principale di EPI-
CATCH ¢: 1) promuovere investimenti nella ricerca nel campo dell'epigenetica vegetale, 2) fare
luce sui complessi meccanismi epigenetici delle piante in risposta a stress ambientali.

- Legumes In ClimatE chaNge ScEnario (Resilient Hummus) — finanziato da MAECI —
Italy-Israel bilateral projects —2021-2023. Total Budget: 200000 Euro. Ruolo:
Coordinatore

Descrizione: L'obiettivo principale ¢ fare luce sulle reti di regolazione genica alla base della
memoria transgenerazionale in risposta ai cambiamenti climatici che modificano tratti fenologici
chiave nei ceci (formazione di noduli, fioritura, baccello, qualita nutrizionale).

Trasferimento Tecnologico

Ottobre 2016 — Fondatore — Azienda di Ricerca e Sviluppo denominata “Environmental hEredity
and Evolution Consulting” (e3C), in corso di accreditamento come spin-off della Universita di
Palermo

Brevetti Internazionali

Davis CE, Fiehn O, Dandekar AM, Aksenov AA, Zhao W, Cheung WHK, Martinelli F, Skogerson
K. Disease detection in plants. (priority filing date 21 MAR 2011) U.S. Patent Application
61/465,649"

Membro di Societa’ Scientifiche
Socio Ordinario della Societa Italiana di Genetica Agraria dal 2014
Socio Ordinario della Societa Italiana di Genetica dal 2019
Fellowships
e Fellowship della National Science Foundation of Switzerland — 3 mesi di attivita di ricerca
alla University of Bern (Ottobre 2015, Marzo e Aprile 2016). Progetto di ricerca:
Identificazione di miRNA coinvolti nella tolleranza allo stress idrico in Tef
e Incarico di insegnamento del corso di Plant Biotechnologies alla Universita di Panama
(Panama), Febbraio 2020

Premi

Migliore Tesi di Genetica Agraria della Universita’ di Palermo (Anno Accademico 2001/02)

Affiliazioni ad Enti di Ricerca

Da Ottobre 2015 - University of Bern - International Visiting Researcher, Istitute of Plant Sciences,
Switzerland



Dal 2012 - University of California, Davis - Associate International Fellow, Plant Sciences
Department, College of Agricultural and Environmental Sciences, Davis, CA, USA

Presentazioni Orali a Congressi Nazionali ed Internazionali

e Hidden plant responses to urban particulate matter. Martinelli F., Vergata C., Ferrini F.,
Moura B., Buti M., Baccelli I., Mengoni A., Vaccaro F. Congresso SIGA Annuale, 6-8
settembre 2022.

e Azioni multidisciplinari ed integrate per il monitoraggio e la riduzione del particolato
atmosferico nella piana lucchese, PROSIT Conference, Pisa, 8§ Luglio 2022.

e Martinelli F. Gaining insight into the molecular and phenotypic effects of transgenerational
memory due to chromium stress in plants. Planted COST Conference. 20-22 Settembre
2021.

e Martinelli F. “EPIgenetic mechanisms of Crop Adaptation To Climate cHange”. COST
EPI-CATCH Conference. 12-14 Luglio 2021.

e Martinelli F. Gaining insight into the molecular and phenotypic effects of transgenerational
memory due to chromium stress in plants. Congresso SIGA Annuale. 14-16 Settembre
2021.

e Martinelli F. Legumes in biodiversity-based farming systems in Mediterranean basin
LEGU-MED. European Society of Agronomy Congress. 1-4 Settembre 2020.

e Martinelli F. “Meta-Analysis of RNA-seq Data to Gain Insight into Crop Responses to
Environmental Stresses”. PMB conference, Amsterdam (Olanda), 23-25 Ottobre 2019.

e Martinelli F, Balan B, Marchese A, Marra F, Caruso T. “RNA-seq analysis to investigate
alternate bearing mechanism in Pistacia vera (L.)”, International Symposium on Flowering
Fruit Set and Alternate Bearing, organizzato dalla: International Society of Horticultural
Sciences, Palermo (Italia), Giugno 2017.

e Martinelli F, Phu M, Reagan R, Dandekar AM. “Elucidating gene regulatory networks
involved in Huanglongbing disease in Citrus”. Congresso SIGA Annuale, Milano (Italia),
Settembre 2015.

e Martinelli F, Tosetti R, Dandekar AM, Tonutti P. “Metabolomic analysis of olive fruit in
response to different water availability”. International Society of Horticultural Sciences,
Lisbona (Portogallo), 22-24 Settembre 2010.

e Martinelli F, Dandekar AM. "Diagnostic tools to assess citrus health and disease status".
New Technologies Conference of the Citrus Research Board, Berkeley Marina (California,
USA), Febbraio 2009.

ISI-Scopus Journals

2022
Sheikh-Assadi M, Naderi R, Salami SA, Kafi M, Fatahi R, Shariati V, Martinelli F, Cicatelli A,
Triassi M, Guarino F, Improta G, Claros MC. Normalized Workflow to Optimize Hybrid De
Novo Transcriptome Assembly for Non-Model Species: A Case Study in Lilium ledebourii (Baker)
Boiss. Plants. Pubblicato: 10 settembre 2022.

Yousefi S, Marchese A,Salami S.A, Benny J, Giovino A, Perrone A, Caruso T, Gholami M,

Sarikhani H, Buti M, Martinelli F. Identifying conserved genes involved in crop tolerance to cold
stress. Functional Plant Biology. Pubblicato: 5 luglio 2022.
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